
Облікова картка НДДКР
Державний обліковий номер: 0213U000980

Державний реєстраційний номер: 0110U002722

Відкрита

Дата реєстрації: 07-05-2013

1. Етапи виконання

Номер етапу: 2

Назва етапу: Розробка алгоритмів і програмних засобів рішення задач розпізнавання та прогнозування байєсівських 
мереж. Розробка мультимедійних навчально-демонстраційних комп'ютерних програм.

Початок етапу: 01-2012

Закінчення етапу: 12-2012

Вид звітного документа: Остаточний звіт

2. Виконавець

Назва організації: Науково-учбовий центр прикладної інформатики НАН України
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Назва організації: Науково-учбовий центр прикладної інформатики НАН України

Код ЄДРПОУ/ІПН: 02022945

Адреса: пр. Академіка Глушкова, 40, м. Київ, Київська обл., 03680, Україна
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4. Джерела та напрями фінансування

Підстава для проведення робіт: 34 - договір (замовлення) з центральним органом виконавчої влади, академією наук 
(головними розпорядниками бюджетних коштів на проведення НДДКР)

КПКВК: 6521030
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Фактичний обсяг фінансування за звітний етап: 696.2 тис. грн.



5. Науково-технічна робота

Назва роботи (укр)

Розробка ефективних методів розпізнавання та прогнозування складних об'єктів

Назва роботи (англ)

Development of effective methods for recognition and prognostication of complex objects

Реферат (укр)

Досліджено структури багатовимірних об'єктів. Розроблено нові методи і алгоритми прогнозування, класифікації та 
кластерізації, які є невід'ємною складовою частиною будь-якого сучасного аналізу даних. Методи, що пропонуються, 
базуються на поєднанні геометричного та статистичного підходів. Вони знайдуть застосування всюди, де є потреба в 
аналізі багатовимірних даних складної структури. Встановлені правила симетрії для моделі з однаковою полярністю 
низок ДНК. Доведено, що з симетрії послідовностей основ випливає симетрія коротких послідовностей. На основі моделі 
ланцюгів Маркова показано, что симетрія для коротких послідовностей основ випливає з симетрії пар основ. Проведено 
дослідження властивостей симетрії у запису амінокислотних послідовностей білків на двох протилежних низках геномів 
вищих організмів. Для організмів з простою будовою геному експериментально підтверджується, що з симетрії 
послідовностей основ випливає симетрія амінокислот в білках, синтезованих по низках ДНК. Розроблено модель 
розпізнавання функціональних ділянок генів в ДНК на основі моделей Маркова з прихованими змінними. Показано 
застосування алгоритмів на основі моделей ланцюгів Маркова різних порядків для розпізнавання фрагментів генів 
геномів вищих організмів. Побудовані поліномиальні (швидкі) байєсівські процедури розпізнавання дискретних об'єктів 
на структурах ациклічного графу типу дерева чи лісу, а також для довільної структури байєсівської мережі. Розроблено 
ефективні методи передбачення просторової структури білків на основі байєсівської процедури розпізнавання на 
ланцюгах Маркова. Звіт складається з п'яти розділів, загальний об'єм - 125 стор., рис. - 28, табл. - 15, перелік посилань 43 
наіменувань. Ключеві слова: байєсівська мережа, правила симетрії, ланцюг Маркова.

Реферат (англ)

The structures of multidimensional objects are investigated. New methods and algorithms of prognostication, classifications and 
clusterizations that are the constituent of any modern analysis of data, are worked out. Methods that is offered are based on an 
association of geometrical and statistical approaches. They will find application anywhere that there is a requirement in the 
analysis of multidimensional data of difficult structure. The rules of symmetry are set for models with identical polarity of 
filaments of DNA. It is well-proven that symmetry of short sequences ensues from symmetry of sequences of grounds. On the 
basis of model of chains the Markov is shown that symmetry for the short sequences of grounds hatches from symmetry of pairs 
of grounds. Studies of properties of symmetry are undertaken in the record of amino acid sequences of proteins on two 
opposite filaments of genomes of higher organisms. For organisms with a simple structure experimentally confirmed a genome, 
that from symmetry of sequences of bases symmetry of amino acids swims out in the squirrel synthesized on the rows of DNA. 
The model of recognition of functional areas of genes is worked out in DNA on the basis of models of Markov with the hidden 
variables. Application of algorithms is shown on the basis of models of chains of Markov different orders for recognition of 
fragments of genes of genomes of higher organisms. The effective methods of foresight of spatial structure of proteins are 
worked out on the basis of procedure of recognition on the chains of Markov. A report consists of five parts, a general volume is 
125 pages, fig. - 28, table. - 15, a list of references is 43 titles.

Індекс УДК: 519.7, 005; 519.7; 303.732

Коди тематичних рубрик НТІ: 27.47

6. Науково-технічна продукція (НТП)

НТП 1

Назва продукції (укр): Алгоритми і програмні засоби рішення задач розпізнавання та прогнозування на байєсівських 



мережах

Назва продукції (англ): Algorithms and programmatic facilities for the decision of tasks of recognition and prognostication on 
the Bayes networks

Очікувані результати: 

Галузь застосування: Результати робіт за темою досліджень можуть широко використовуватись в установах, що 
зацікавлені у вирішенні задач розпізнавання та прогнозування складних об'єктів, які описуються моделями байєсівських 
мереж. Наукові результати будуть впроваджені при розв'язанні за допомогою суперкомп'ютерів кластерного типу 
складних проблем, які виникають в медичній та технічній діагностиці, структурній біології та генетиці.

Опис продукції (укр): Розробка алгоритмів і програмних засобів рішення задач розпізнавання та прогнозування на 
байєсівських мережах. Математичні методи і програми апробовані на практиці для аналізу властивостей коду ДНК, 
кластеризації даних.

Соціально-економічна спрямованість НТП: 

Стадія завершеності НТП: Звіт по НДДКР

Впровадження НТП: Не впроваджено

Строки впровадження: 2013-2015 рр.

Виробник продукції: Науково-учбовий центр прикладної інформатики НАН України

Споживачі продукції: наукові заклади, виші медико-біологічного спрямування

Перспективні ринки: Україна, Росія, країни ЄС

Права інтелектуальної власності: За договорами

Форми та умови передачі продукції: за договорами
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