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5. Науково-технічна робота

Назва роботи (укр)

Функціональне значення ITSN-вмісних комплексів в регуляції молекулярних шляхів клітини

Назва роботи (англ)

Functional significance ITSN-containing complexes in regulation of molecular pathways of a cell

Реферат (укр)

 Мета проєкту – визначення функціональних ролей багатокомпонентних комплексів, до складу яких входить скафолдний 
протеїн інтерсектин, під час формування інвадоподій, нейрогенезу, та в ядрі. Методи дослідження – ПЛР в реальному 
часі, культивування клiтин ссавцiв та трансфекція, клонування, експресія та очистка рекомбінантних протеїнів, Вестерн-
блот аналіз, імунопреципітація, флуоресцентна лазерна конфокальна мікроскопія, нокаут за допомогою системи CRISPR, 
нокдаун за допомогою shRNA, ЯМР-спектроскопія. До метастазування задіяна велика кількість протеїнів та їх 
макромолекулярних комплексів, зокрема скафолдні протеїни, які не тільки можуть слугувати платформою для збирання 
таких комплексів, а і регулюють інтенсивність та специфічність клітинних сигналів. До таких протеїнів відносяться 
представники родин інтерсектинів (ITSN1 та ITSN2), TKS (TKS4 та TKS5) та верпролінів (WIP, CR16 та WIRE). У цій роботі 
нами продемонстрована взаємодія інтерсектинів, TKS та верпролінів з великою кількістю нових партнерів, що значно 
розширило розуміння перебігу таких процесів як рух та інвазія клітин, ендоцитоз та везикулярний трафік, утворення 
ядерних тілець та альтернативний сплайсинг. Одержані результати суттєво розширюють існуючі уявлення про роль 
протеїнових родин ITSNs, TKSs та верпролінів у формуванні інвадоподій, вплив на експресію генів, пострансляційні 
модифікації, регуляцію актинового цитоскелету та везикулярного трафіку і можуть бути корисними для розробки нових 
підходів до терапії та прогностики онкологічних та нейродегенеративних захворювань.

Реферат (англ)

The aim of the project is to determine the functional roles of multicomponent complexes, which include scafold protein 
intersectin, during the formation of invadopodia, neurogenesis, and in the nucleus. Research methods - real-time PCR, 
mammalian cell culture and transfection, cloning, expression and purification of recombinant proteins, Western blot analysis, 
immunoprecipitation, fluorescence laser confocal microscopy, knockout using CRISPR spectrum, Knockdown, and RNR. A large 
number of proteins and their macromolecular complexes are involved in metastasis, in particular scafold proteins, which can not 
only serve as a platform for the collection of such complexes, but also regulate the intensity and specificity of cellular signals. 
Such proteins include intersectin families (ITSN1 and ITSN2), TKS (TKS4 and TKS5) and verproline (WIP, CR16 and WIRE). In this 
paper, we demonstrated the interaction of intersectins, TKS and verprolines with a large number of new partners, which 
significantly expanded the understanding of processes such as cell movement and invasion, endocytosis and vesicular traffic, 
nuclear cell formation and alternative splicing. The results significantly expand the existing understanding of the role of protein 
families ITSNs, TKSs and verprolines in the formation of invadopods, influence on gene expression, post-translational 
modifications, regulation of actin cytoskeleton and vesicular traffic and may be useful for developing new and predictive 
approaches to treatment and disease.  

Індекс УДК: 577.2.01, 577.22+577.25+577.29

Коди тематичних рубрик НТІ: 34.15.01

6. Науково-технічна продукція (НТП)

НТП 1

Назва продукції (укр): Біоінформатичний аналіз альтернативного сплайсингу генів родини TKS та виявлено, що ізоформа 
TKS4b перестає взаємодіяти з протеїновими партнерами основної ізоформи TKS4, колокалізується з TGN38 та в двічі 



більше локалізується в ядрі порівняно з основною формою

Назва продукції (англ): Bioinformatics analysis of alternative splicing of TKS family genes and found that TKS4b isoform 
ceases to interact with protein partners of the main TKS4 isoform, colocalizes with TGN38 and is twice as localized in the 
nucleus compared to the basic form

Очікувані результати: Методи, теорії

Галузь застосування: Отримані результати можуть бути використані у фундаментально-науковій, лабораторній, клінічній 
та фармацевтичній практиці для наукових досліджень, терапії та прогностики онкологічних та нейродегенеративних 
захворювань.

Опис продукції (укр): Одержані результати суттєво розширюють існуючі уявлення про роль протеїнових родин ITSNs, 
TKSs та верпролінів у формуванні інвадоподій, вплив на експресію генів, пострансляційні модифікації, регуляцію 
актинового цитоскелету та везикулярного трафіку і можуть бути корисними для розробки нових підходів до терапії та 
прогностики онкологічних та нейродегенеративних захворювань.

Соціально-економічна спрямованість НТП: Поліпшення якості життя та здоров'я населення, ефективності діагностики 
та лікування хворих

Стадія завершеності НТП: Звіт по НДДКР

Впровадження НТП: Не впроваджено

Строки впровадження: 

Виробник продукції: Інститут молекулярної біології і генетики

Споживачі продукції: 

Перспективні ринки: 

Права інтелектуальної власності: За договорами

Форми та умови передачі продукції: Спільні НДДКР
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